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บทคดัย่อ 
 

โครงงานนี้ศึกษาฤทธิ์ยับยั้งเซลล์มะเร็งปอดชนิด Non-Small Cell ของสาร Tinocrisposide โดยใช้

วิธี Molecular Docking มีวัตถุประสงค์เพ่ือจำลองการจับระหว่างสาร Tinocrisposide กับโปรตีนเป้าหมายที่

เกี่ยวข้องกับการเกิดมะเร็งปอดชนิดดังกล่าว การศึกษานี้ได้เตรียมโครงสร้างโปรตีน Heat shock protein 90 

ซึ่งเป็นเป้าหมายที่สัมพันธ์กับเซลล์มะเร็งปอดชนิด Non-small cell กับ สาร Tinocrisposide และสารออก

ฤทธิ์ทางชีวภาพในบอระเพ็ดชนิดอื่นๆ รวมทั้งสิ้น 7 ชนิด จากฐานข้อมูลที่เกี่ยวข้อง จากนั้นกำหนดตำแหน่ง

การจับและดำเนินการจำลองการจับด้วยวิธี Molecular Docking เพ่ือประเมินค่าพลังงานการยึดเกาะระหว่าง

สารกับโปรตีนเป้าหมาย พร้อมวิเคราะห์อันตรกิริยาโดยเปรียบเทียบกับยามาตรฐานอ้างอิง ผลการศึกษาพบว่า

สาร Tinocrisposide มีค่าพลังงานการยึดเกาะกับโปรตีนเป้าหมายเทียบเคียงกับยามาตรฐานอ้างอิง แสดงให้

เห็นถึงศักยภาพในการจับกับโปรตีนเป้าหมายและอาจมีฤทธิ์ทางชีวภาพใกล้เคียงกับยาอ้างอิง นอกจากนี้  

ผลการศึกษายังแสดงให้เห็นว่าวิธี Molecular Docking สามารถใช้เป็นแนวทางเบื้องต้นในการคัดเลือกสารที่มี

ศักยภาพในการพัฒนายาต้านมะเร็ง และช่วยลดต้นทุนรวมถึงระยะเวลาในการพัฒนายาในระยะเริ่มต้น 
 
ค ำส ำคญั: มะเร็งปอดชนิดไม่ใช่เซลล์ขนาดเล็ก, Tinocrisposide, โมเลกุลาร์ด็อกกิ้ง, ค่าพลังงานการยึดเกาะ  
 
 
 
 
 

 


